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Pseudogarypus_banksi ATA False False 51 -3.244980 11 7 False 1 1 0.132

Limulus ATC False False 24 -3.325456 8 16 False 1 1 0.000

Tetrancistrum_nebulosi ATC False False 12 -2.315451 4 6 False 1 2 0.000

Taenia_crassiceps ATT False False 47 -3.188255 9 20 False 1 1 0.000

Benedenia_hoshinai ATT False False 64 -3.237520 10 21 False 1 1 0.000

Myxine ATA False False 37 -3.215416 8 3 False 1 1 0.065

Echinococcus_equinus ATA False False 24 -3.237634 8 13 False 1 1 0.220

Schistosoma ATA False False 52 -3.131358 12 21 False 2 3 0.110

Ciona ATA False False 49 -3.270115 11 5 False 1 1 0.155

Trichobilharzia_regenti ATT False False 41 -3.251875 10 14 False 1 1 0.000

Versteria_mustelae ATA False False 62 -3.155151 11 21 False 1 1 0.212

Euseius_nicholsi ATT False False 78 -3.470840 11 46 False 1 1 0.000

Trichinella ATA False False 56 -2.994478 11 7 False 1 1 0.208

Caenorhabditis ATA False False 33 -3.047582 11 2 False 1 1 0.065

Terebratulina ATA False False 27 -3.144612 9 2 False 1 1 0.063
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