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Halocynthia ATT False False 56 -1.695413 10 39 False 1 1 0.000

Schistosoma ATT False False 45 -1.481164 9 13 False 1 1 0.000

Taenia_crassiceps ATA False False 51 -1.556784 10 21 False 1 1 0.248

Echinococcus_equinus ATC False False 3 0.085470 3 0 False 1 1 0.012

Pseudogarypus_banksi ATT False False 94 -1.807850 12 41 False 1 1 0.000

Benedenia_hoshinai ATA False False 49 -1.671720 10 18 False 1 1 0.249

Ciona ATT False False 85 -1.828821 11 52 False 1 1 0.000

Caenorhabditis ATT False False 76 -1.763734 12 36 False 1 1 0.000

Tetrancistrum_nebulosi ATA False False 55 -1.662471 11 19 False 1 1 0.254

Versteria_mustelae ATA False False 62 -1.559785 11 21 False 1 1 0.212

Trichinella
ATA False False 56 -1.498389 11 7 False 1 1 0.197

ATT False False 41 -1.787992 11 18 False 1 1 0.000

Haplorchis_taichui
ATA False False 35 -1.542920 9 16 False 2 2 0.035

ATT False False 31 -1.538462 9 11 False 1 1 0.001


	CoReTracker report

